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Hintergrund / Zielsetzung

Bioproben

• Untersuchung molekularer Marker

• Analyse der Eigenschaften des Tumors

• Schaffung personalisierter Therapiekonzepte

Biobank

• Sammlung von Bioproben (Gewebe- oder Flüssigproben)

• Bereitstellen der Proben für Forschungsprojekte

Tumordokumentation

• Bereitstellen klinischer Daten für Forschungsprojekte

• Lieferung von Informationen zur Verfügbarkeit von Bioproben

• Verbesserung Service, Nutzen und Attraktivität der Tumordokumentation



Ausgangslage

Tumordokumentation

Onkostar

Diagnosen

Therapien

Verläufe

Biobank (HUB) / Pathologie

Centraxx / PathoPro

Gewebeproben

Flüssigproben

Molekulare Untersuchungen

Die Daten befinden sich abgeschlossen in jedem System für sich!



Lösungskonzept

Entscheidung Datenübernahme

• Positionierung innerhalb Onkostar u.a. durch hohe Flexibilität des Systems

• Keine 1:1 Übernahme, sondern als Verweis gedacht

Vorarbeiten

• Definition Minimaldatensatz

• Formularerstellung in Onkostar

Script-Programmierung

• Programmiersprache Python

• Exportdatei aus Biobank über das Data Warehouse der MHH

• Importdatei für Onkostar



Ablauf Datenabgleich

Export

• Monatliche Datenlieferung (csv-Format)

• Daten aus Biobank und Pathologie

• Enthält u.a. Proben-ID, Probenart, Aufbewahrungsart, Verfügbarkeit

Python

• Einlesen des Exports

• Plausibilitätsprüfungen

• Unterscheidung zwischen bekannten und neuen Bioproben

Import

• SQL-Script zur Aktualisierung bekannter Bioproben

• Importdatei (csv-Format) für neue Bioproben



Aufbau des Scripts

Python

• Version 3.8.5

• Pakete Pandas, Numpy und Datetime

Dataframes

• Import und Umwandlung der Exporte (Biobank und Onkostar) in Panda Dataframes

• Anlegen eines leeren Dataframes mit Struktur der zukünftigen Importdatei für 
Onkostar

Anpassungen

• Befüllen des Dataframes aus den Daten der Biobank

• Umwandlungen durch Mapping-Tabellen

Abgleich

• Bereits bekannte Proben -> Generierung SQL-Script zur Aktualisierung (Datum, Status)

• Neue Proben -> Erzeugen einer Import-Datei inkl. Plausibilitätsprüfungen (Codes, Datum)





Ergebnisse / Vorteile

Verknüpfung von Daten aus der Biobank und Onkostar

Abgleich von mehreren 100.000 Datensätzen in kürzester Zeit

Vollständigkeit, Aktualität und Datensicherheit der Onkostar-
Datenbank (Datenschutzkonzept)

Steigerung der Datenqualität bei Datenabfragen (z.B. bei 
Feasibility-Anfragen)

Erfahrungen können für zukünftige Schnittstellenprojekte genutzt und 
adaptiert werden



Limitationen / Ausblick

MHH-spezifische Lösung

Script ist nur bedingt auf andere Einrichtungen 
übertragbar. Prozesslösung allerdings für vergleichbare 
Register relevant

Manuelles Auslösen des Scripts nötig. Weiterentwicklung 
einer vollautomatisierten Ausführung wird angestrebt
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